
 

 

 

Somatisk hypermutationsanalys (KLL) 

 

Bakgrund 

Somatisk hypermutationsanalys av immunoglobulingenens variabla del av den tunga kedjan (IGHV) 

används för prognosbedömning vid kronisk lymfatisk leukemi (KLL). En patient med omuterad IGHV har 

en sämre prognos jämfört med en patient med muterad IGHV. Om patientens IGHV-sekvens avviker mer 

än 2% jämfört med germline-sekvensen anses provet vara IGHV muterat.  

 

Analys/Metodik 

Analysen utförs genom att IGHV-genen amplifieras med PCR och analyseras via fragmentanalys för att 

identifiera vilken IGHV-familj som är klonal. Därefter Sanger-sekvenseras den klonala IGHV-familjen 

och jämförs mot germline-sekvenser i databasen IMGT. 

 

Provmaterial 

Patientprov tas i EDTA eller Heparin-rör, analys utförs främst på blod eller benmärg. 

 

Svarsrutin 

Analysen utförs vid behov. 
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